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EESSONA

Siiani on meil puudunud eestikeelne iildgeneetika 6pik. Kéaesolev 6pik on oma materjali
iilesehituselt ja mahult just see, mida meie 6ppetool on bioloogia ja geenitehnoloogia
tudengitele aastaid Tartu Ulikoolis kahe geneetika pohikursuse raames 6petanud. Genee-
tikadpiku esimene pool sisaldab parast sissejuhatavat ajaloo- ja rakubioloogia teadmiste
esitust kisitlust nukleiinhapetest kuni tunnuste avaldumise geneetilise regulatsiooni
mehhanismideni. Teine pool lisab tildisele geneetikale erigeneetika kisitluse, alustades
viirustest ja lopetades evolutsioonigeneetikaga.

Seniste kogemuste pohjal on viimastel aastatel geneetikakursuste kuulajaid olnud
aastas kuni 500. Peale LOTE (TU loodus- ja tehnoloogiateaduskonna) iiliopilaste on
osalejate hulgas olnud kéigi TU teaduskondade, samuti EMU ja TT'U iiliopilasi ja firmade
tootajaid. Seda arvestades on kiesolev opik piiiitud kirjutada iildistavalt, ilma viideteta
konkreetsetele teaduskatsetele. Nii on 6pikut teatmeteosena kergem kasutada ka TU
teiste teaduskondade ja teiste tilikoolide iliopilastel, kooliopetajatel ning opilastel, ter-
vishoiutootajatel, ministeeriumide ametnikel ning tavainimestel-huvilistel. Seeparast
on opikus ka konkreetsete teadustulemuste selgitamisel loobutud kirjanduse tiksik-
viidetest ning illustreerivast fotomaterjalist (neid on raamatus vaid kiimmekond) ning
tabelandmed ja skeemid on esitatud iildistavate, autori enda poolt disainitud ja koos-
tatud 614 skemaatilise joonisena. Kirjanduses on esitatud geneetika tild- ja erikursuste
uusimad 6pikud, mida kasutati kiesoleva 6piku koostamisel ning mis katavad sisuliselt
kogu kisitletava 6piku materjali. Opiku 16pus on esitatud sonastik, mis sisaldab pea 2500
geneetikaterminit ja nende lithidat sisukirjeldust. Terminitele on antud s6nastikus ja teks-
tis ingliskeelsed vasted, et huvilised saaksid tdiendada teadmisi ingliskeelsest kirjandusest
ning elektroonsetest andmebaasidest. Sonastik on siinkohal kui eestikeelne geneetika-
alane keeleopik, terminoloogiakogu. Lisaks sonastikule on aineregistris viited ligi 4000
moistele ja terminile. Loodetavasti holbustavad need metoodilised eriparad materjalist
arusaamist ja teadmiste omandamist.

Téinapieval on geneetika tunginud pea koigisse loodusteadustesse ja mitte ainult.
Geneetika kiisimused seostuvad iihiskonna probleemide ja huvidega (nt. personaal-
meditsiin ja geenivaramu, GMO-d ja geneetiliselt muundatud toit, organismide
kloonimine ning eugeenika jt.). Seepirast oli kahtlemata terav kiisimus, kui palju ja kuidas
uut teadusinformatsiooni opikusse lilitada. Geneetika on samas kiiresti muutuv ja arenev
teadus, mis moningates ldikudes vananeb tisna kiiresti. Siit ka petliku mulje voimalus,
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nagu oleks geneetikadpik juba ilmudes vananenud. Kitsa erialaga seotult v6ib see nii
ollagi, kuid ildainedpikus on asendust noudev osa siiski viike. Ideaalis peaks opikut
taiiendama iga 2-3 aasta tagant. See asjaolu eeldab 6piku edasist tiiendamist ning vajadust
taiendatud kordustriikkide jarele, samuti internetiversiooni koostamist ja ilmutamist.
Olen tinulik koigi ettepanekute, konstruktiivse kriitika, samuti voimalike vigade ja
muutmisettepanekute eest, et edaspidi 6piku materjali ja esitust parandada.
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